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DSIMB

Equipe Bioinformatique de l’unité Inserm u1134

Développements 

Méthodologiques

Simulations 

Moléculaires

Prédictions 

Structurales
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DSIMB

Effectif : 11 chercheurs/enseignants-chercheurs (permanents)

6 doctorants

Collaborations quasi-systématiques avec expérimentateurs

Expertises : Bioinformatique, Biochimie, Chimie, Mathématiques

Thèmes principaux :

►  Comprendre la relation séquence-structure-fonction

►  Modéliser et simuler des protéines dans leur environnement

►  Développer des molécules à visée thérapeutique

►  Prédire grâce à l'apprentissage profond et à l'approche multimodale

►  Modéliser des voies métaboliques
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Comprendre la relation séquence-structure-fonction
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Comprendre la relation séquence-structure-fonction
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Modéliser et Simuler des Protéines

►  Inhibiteur de l'assemblage des protéines responsables de 
l'efflux des antibiotiques
- Anne-Elisabeth Molza (ingénieur)
- Fatiha-Ikram Lalaimia (ingénieur)
- Clément Moroldo (ingénieur) 

►  Structures et dynamiques des nanobodies VHH 
- Aravindan Nadaradjane (ingénieur)
- Melarkode Akhila (ingénieur)
- Poonam Vishwakarma (ingénieur)

►  Peptide cargo adressant un oligonucléotide pour réactiver 
l'expression de la ferrochelatase
- Madjid Zemmouche (ingénieur)
- Gabriel Falque (ingénieur)
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Développer des molécules à visée thérapeutique

- Fabrice Gardebien
- Noelly Madeleine (doctorant)
- Guillaume Beck (doctorant)

Inhibition de l'interaction 
Lu – Laminine 

► Deux brevets (OEB)

► Contrat de Licence d'exploitation 
avec biotech Hartis-Pharma (collaborations)  
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Modéliser des voies métaboliques

Objectif : Comprendre et modéliser les mécanismes de régulation des voies 
métaboliques.

Méthodes : Approches basées sur les reseaux de neurones et sur les graphes

- Frédéric Cadet, 
- Philippe Charton,
- Lo-Thong Ophélie
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Apprentissage profond et Approche multimodale

L’apprentissage profond fait référence à des algorithmes de réseaux de neurones 
artificiels dont le fonctionnement est similaire au réseau de neurones du cerveau 
humain.
La multimodalité consiste à combiner des données de différente nature (image, 
son, texte, données « omiques »…) afin d’effectuer une prédiction.
Objectif : Développer et évaluer des architectures des réseaux de neurones pour le 
traitement de données biologiques.
Exemples d’application : Prédiction des interactions entre molécules (ligands…)

              Diagnostic de cancers…
- Frédéric Cadet, 
- Philippe Charton,
- Freddy Oulia (doctorant)

Data

Patterns

Predictions
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